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Abstrakt

Mitochondrie jsou semiautonomni organely, které byly (v néjaké form¢) nalezeny u
vSech dukladné prozkoumanych eukaryot. To naznacuje, Ze ptivod téchto organel ptredchazi
diverzifikaci vSech znamych skupin eukaryot, jez je odhadovana pied 1,5-2 miliardami let [1].
Podle vSeobecné piijimané teorie pochazeji z alfaproteobakterii, ackoliv jejich piesny
fylogeneticky vztah k soucasné zijicim alfaproteobakteriim neni zcela objasnén [2]. Po
spojeni s hostitelskou bufikou u nich zacalo dochazet ke ztraté nebo piesunu nékterych gent
do jadra hostitele. Ke splynuti pfedka mitochondrii s jinou buitkou v procesu endosymbidzy
doslo ziejmé pouze jednou (na rozdil od plastidl), diky tomu muizeme snaze sledovat
spole¢nou evoluci jaderné a mitochondrialni DNA [3]. Zkoumani mitochondrialnich genomi
muze byt zajimavym zdrojem informaci vedoucich k objasnéni fylogenetickych vztahl a
evoluénich procest.

Eustigmatophyceae je tfida jednobunéénych fas se zelenymi kulovitymi buitkami a
primarn¢ autospornim typem reprodukce. Podobaji se zastupcim skupin Xanthophyceae a
Chlorophyceae, od kterych se 1isi specifickou kombinaci ultrastrukturalnich a biochemickych
charakteristik. Tfida Eustigmatophyceae byla vytvofena v roce 1971 vyélenénim nékolika
druhti ze skupiny Xanthophyceae. V soucasnosti zahrnuje 13 rodi a néco pies 20 druhd, ale
mnoho dalSich eustigmatofytli ziejmé ¢ekd na objeveni. Tyto fasy jsou rozsifeny po celém
sveété a obyvaji jak vodni, tak suchozemské habitaty [4]. Zastupci rodu Nannochloropsis jsou
v posledni dob¢ v centru z4jmu diky vysokému obsahu tukii a moznosti produkce biopaliv.
Eustigmatofytni fasy jsou také vyuzivany v potravinaiském nebo kosmetickém priimyslu.

V ramci naSeho projektu jsme sekvenovali a anotovali mitochondridlni genom
eustigmatofytni fasy Trachydiscus minutus, dale jsme anotovali mitochondrialni genom fasy
Nannochloropsis oceanica, jehoz sekvence byla dostupna a pouzili jsme anotovany
mitochondrialni genom druhu Nannochloropsis gaditana. Genomy téchto  tii
eustigmatofytnich fas jsme porovnali sdal§imi 21 =zastupci skupiny Stramenopila.
Trachydiscus minutus jsme zvolili, jelikoZ reprezentuje vétev, k jejimuz oddé€leni od ostatnich
eustigmatofyti doSlo pomérné brzy a je tak vzdalené¢ piibuzna vétvi zahrnujici rod
Nannochloropsis. Fylogeneticka vzdalenost téchto dvou vétvi (stanovena na zakladé 18S
rRNA sekvenci) je vétsi nez vzdalenost nékterych skupin povazovanych za samostatné tiidy.

Cilem naSeho projektu bylo pfispét k malo prostudované organelarni genomice
eustigmatofyti a poskytnout lepsi pohled na celou tfidu diky srovnani dvou vzdalenych
skupin. Data ziskana srovnanim 24 organismi ukazala, Ze tfida Eustigmatophyceae je
evoluéné velmi konzervovanou skupinu, kterd se 1iSi od ostatnich fadou pozoruhodnych
charakteristik.
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